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Objetivos

Describir la expansion de la fiebre amarilla en (Sud)Ameérica
Analizar determinantes ecoepidemiologicos

Discutir implicancias para la proteccion a través de |la vacunacion
ldeas finales




FIEBRE AMARILLA: CICLOS DE

TRANSMISION
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Fiebre amarilla en (Sud)Ameérica: é{qué esta camk

e|nteracciones mas frecuentes entre ser humano—entornos silvestres
ePaisajes fragmentados y corredores ecologicos favorecedores de Ia
transmision

eMayor protagonismo de vectores selvaticos en ambientes modificados.
eDesafios en las estrategias de vacunacion




Caminos y bordes selvatlcos faC|I|tan la dispersion del virus

Yellow fever virus potential dispersion +-
>

. Water . Forest Forest Edge :] Forestry Agricultural . Urban = Road
El virus se mueve siguiendo corredores ecoldgicos, y en esos paisajes algunos vectores parecen ganar protagonismo

Journal of Applied Ecology, Volume: 59, Issue: 1, Pages: 4-17, First published: 18 September 2021, DOI: (10.1111/1365-2664.14031)




Fiebre amarilla. Aspectos virolégicos en Ameérica

* Dos genotipos:
Genotipo I: mas ampliamente distribuido (Brasil, Venezuela, Colombia, Trinidad
etc.). Emergencia: NE Brasil 1908 (95% HPD: 1870-1936)
Genotipo Il: historicamente confinado al area occidental del Amazonas (Perd,
Bolivia, Colombia). Emergencia: Peru 1920 (95% HPD: 1867—1958)

Genotipo | se divide en linajes "antiguos" (1A—1C) y modernos (1D—1E), este ultimo
predominante desde los 2000.

Genotipo Il es menos diverso y ha mostrado circulacion persistente en ciertas regiones,
como el sur de Colombia. No se han identificado linajes (mucho menos estudiado que el
genotipo |)

Mir et al., 2017. Scientific Reports 7:7385. doi:10.1038/s41598-017-07873-7
Pérez et al., 2025. Frontiers in Microbiology. PMID: 40260085

Bonaldo et al., 2017. Journal of Virology. PMID: 29469689

Mr D, et al. Sci Rep 2017 Aug 7;7(1):7385. doi: 10.1038/s41598-017-07873-7



https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40260085/?utm_source=chatgpt.com
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/29469689/?utm_source=chatgpt.com

Fiebre amarilla. Epldemlologla 2016-25. Amerlca
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Transmisi Figura 3. Casos confirmados de fiebre omonllo en humanos por ano en la Region de las
Américas, 2023 a 2026 (hasta SE 7 del 2026).
e 2024:

 2025: R B 204 " 23
Distribuc e
defuncio
defuncio
En 2024,
de Bolivig

2025: se F - £
Guyanay 4 g ==

Casos confirmados de fiebre amarilla en humanos 3,600 Km A
J

TI0 Paer e e ey
o ] B Nowy, "k, gheckoros ¥ wc.
a1 30upan b gincon st Aot accn y (8308

- hw"rrt-mnw*-
Bloma T A MO " S @wachw ’
B sripurs e condlosws DagRie y Gy guaes ﬁIiSllﬂ o 2

R donguen bedalacks tacce Bopicame ¥ StIooCE —
Pand ook, vawus ¢ HetoTies ogicales | s Apiu
TR Sroprs WEhnks brredn Do v wnd gk
Ay

Polizos rordeda
age e

e-amarilla-final.pdf



Polimorfismos dentro del linaje 1E. éImplicancias sobre

fitness viral?

Clade _Protein id / Strain / I Year Host
KY885001/ES-505/BRA2017 Monkey LI HNKTR | VKKI ML
AFH35044/BeH655417/Brazil2002  Human VVRNPATARMGNPVPKVI AVVTNMVAVSRAFAKERPI ANTRVT LI HNKTRK | VKKI ML
AIZ07887/strain10AVenezuela2010  Monkey VVRNPATARMGNPVPKI | AVI TNMVAVSRAFAKERPI ASTRVT LI HNKTRK | VKKI ML

1€ Az07885/svain6AVenezvela2005  Human VVRNPATARMGNPVPKI | Al Il TNMVAVTRAFTKERPI ASTRVT LI HNKI RK I VKKI ML
AIZ07889'strain8A/Venezuela2006  Monkey VVRNPATARMGNPVPKI | Al |l TNMVAVTRAFTKERPI ASKRVT LI LSNTRK | VKKI ML
AIZ0T888/strain 2A/Venezuela/2004 Monkey VARNPTTARMGNPAPKI I AVI TNMVAVSRAFAKERPI ASTRVT LI HNKTRK I VKKI ML
AIZ07886/strain 9AVenezuela2007  Monkey VMVRNPATARMGNPVPKI I Al I I SMVAVTRAFTKERPVASTRVT LI HSKTRK NI VKKI ML
AFH35043/BeARG46536/Brazi2001  Mosquito VVRNPATVRMGNPVSKI VAVI TNMVAVSRAFAKERSI ASTRVT LI HNKTRK NI VRKI ML

10 AFHIS042BeH622493BraziV2000  Human VVRNPATARMGNPVSKI VAVI TNMVAVSRAFAKERPI ASTRVT LI HNKTRK NI VRKI ML
AFH35041/BeH622205/Brazil2000  Human [VRNSATARMGNPVSKI VAVI TNMVAVSRAFAKERPI TSTRVT LI HNKTR NI VRKI ML

4g AFH35036/BeH422973Brazit1984  Human VVKNPAAARMGNPVPKI | AVI TNTVAVSRAFARERPI ASTRVT LI HNKTR NI VKK oo
AFH35039/BeAR513008/BraziV 1992 Mosquito VMVKNPATARMGNPVPRI VAVI TNTAAVSRAFAKERPI ASTKVML THNKTR NVI KKI"wF
AFH35037/BeH423602/Brazil1984  Human VVRNPATAKMGSPVPKI I AVI TNMVAI SKALAKERPI ASTRVT FI HNNTRK NI VKR' 'L

qc AFH3I5033/BeAR378600/Brazi1980  Mosquito VVRNPATAKMSSPVPKI | AVI TNMVAI SKALAKERPI ASTRVT FI HNNTKK |vxn,i‘
AFH35040/BeH526722/Brazil1994  Human IVRSPATAKMGSPVPKI I TVI TSMVVI SKALAKERPI ASTRAT F 1 HNKTKK NI VKR %
AFH35038/BeH463676/Brazil1987 _ Human UVRNPATAKRGSSVPKI | AVI TNMVAI SKTLAKERPI ASTRVT F I HNNTKK NI VKRV .l

Bonaldo MC. Mem Inst Oswaldo Cruz. 2017 Jun;112(6):447-451. doi: 10.1590/0074-02760170134




Linaje 1E de virus de fiebre amarilla.

eEmergencia y expansion regional desde los anos 1970-80
ePredominio en brotes recientes en Sudamérica

e Acumulacion de polimorfismos en NS5

ePersisten interrogantes sobre adaptacion, dispersion y fitness viral

eDelatorre et al., 2019. Frontiers in Microbiology 10:1079
*De Souza Rp, et al. ) Med Virol 2010 Jan;82(1):175-85. doi: 10.1002/jmv.21606.




FIEBRE AMARILLA: CUANDO CAMBIA LA

EPIDEMIOLOGIA...SE MUEVE EL TABLERO
VACUNAL




FA en Ameérica 2026: ésirven mapas estaticos de rie

ANTES AHORA

eareas relativamente estables eexpansion dinamica

erecomendaciones

. evigilancia mas sensible
relativamente estables

enecesidad de anticipacion

Tal vez estemos pensando la vacunacion con mapas demasiado estaticos...




FA en América 2026: la transmision traspasa fronte
politicas

*\/enezuela: cuando se mueve el tablero...

. continuidad ecologica regional

e movilidad poblacional

e acceso desigual a vacunacion

e decisiones nacionales frente a riesgo regional

La transmision puede no seguir fronteras politicas, pero las politicas de
vacunacion si dependen de decisiones nacionales. Y alli aparece una
tension cada vez mas visible frente a escenarios regionales dinamicos




FA en América 2026: del mapa de endemicidad al
vulnerabilidad vacunal

eriesgo dinamico
e Movilidad poblacional
eaccesibilidad desigual

ecoberturas de vacunacion heterogéneas
esusceptibilidad diferencial (jadultos varones!)

¢Como “aterrizar” dinamismo epidemiologico a politicas de vacunacion
efectivas?




FA en América 2026: preguntas abiertas

e Redefinir areas de recomendacion?

e COmo anticipar vacunacion en expansion regional?

e Como priorizar estrategias frente a disponibilidad limitada de
vacunas?

e:Queé rol para vigilancia ecoepidemiologica?

e:Como integrar dinamicas regionales con decisiones nacionales?

Los nuevos escenarios plantean desafios epidemiologicos y programaticos




FA en América 2026: ideas finales

e|a fiebre amarilla ha demostrado una epidemiologia dinami
los ultimos 10 anos

e|a expansion redefine escenarios de riesgo

evigilancia y vacunacion deben dialogar mas estrechamente

e|a proteccidon puede requerir estrategias mas pragmaticasy
creativas para lograr coberturas elevadas para una enfermedad
inmunoprevenible de alta efectividad




iMUCHAS GRACIAS!




